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(1) (+) (1) (+) @avyy—r)

FRE235E58 128 (K) 1.84 1.69 2.90 3.00 2.14
T 23558268 (K) 1.79 1.67 2.77 2.39 1.22
FRE235%E6A98(K) 1.67 1.67 2.77 2.45 1.22
FR23%E6A238(K) 1.61 1.54 2.75 2.40 1.26
ERE234%E7A7H(K) 1.72 1.49 2.75 2.39 1.20
FRE23%E7H218(K) 1.64 1.46 2.78 2.83 1.16
FR23E8A118(K) 1.58 1.57 2.53 2.30 1.28
FR234E8A258(K) 1.53 1.60 2.01 2.41 1.53
FRE235%E9A8H(K) 1.68 1.70 2.79 2.32 1.51
FR23%E9R228(K) 1.53 1.63 2.55 2.70 1.45
ERE23410813H (K) 1.53 1.73 2.54 2.78 1.48
FRE23410820H (K) 1.55 1.70 2.68 2.81 1.47
FRE23410827H(K) 1.46 1.64 2.58 2.43 1.48
E23%E11B4H(2) 1.51 1.75 2.59 2.40 1.48
ERE23411 8108 (K) 1.57 1.67 2.57 2.38 1.47
ER2345%E11B17H(K) 1.45 1.47 2.41 2.93 1.44
ERE23411B24H(K) 1.72 1.63 2.47 2.24 1.34
FER23%E12818(K) 1.47 1.76 2.43 2.00 1.40
FER23%€1288H(K) 1.35 1.36 2.35 2.21 1.37
?&23&12%155(*) 1.42 1.30 2.53 2.64 1.34
ERE23412822H(K) 1.41 1.24 2.45 2.36 1.37
ERE23412829H (K) 1.30 1.08 2.13 2.08 1.32
FRE2441 A58 (K) 1.25 1.33 2.20 2.19 1.26
FR24%E18128(K) 1.35 1.39 2.36 2.31 1.31
FR24%E18198(K) 1.41 1.29 2.35 2.26 1.36
FR24%E1 8268 (K) 1.32 1.22 2.37 2.00 1.33
FRE2442 A28 (K) 1.16 1.27 1.60 1.45 1.23
FRE2442A9H(K) 1.30 1.16 1.66 1.58 1.30
FR24%E2R 168 (K) 1.50 1.25 1.56 1.76 1.25
FR24%E28238(K) 1.35 1.21 1.62 1.65 1.24
FR24%E3818(K) 1.18 1.20 1.48 1.38 1.15
FR24%E3A8H(K) 1.27 1.26 1.50 1.46 1.17
TR24%E3R158(K) 1.21 1.31 1.60 1.61 1.15
FR24%E3R228(K) 1.24 1.30 1.64 1.67 1.21
FR244E3R298 (K) 1.27 1.29 1.65 1.74 1.16
FR2444A5H(K) 1.27 1.35 1.74 1.75 1.25
FR24E4R 128 (K) 1.26 1.35 1.66 1.81 1.20
FR24%E4R198(K) 1.24 1.30 1.66 1.62 1.19
FR245%E4 8268 (K) 1.29 1.16 1.64 1.64 1.23
TR24%E5R 108 (K) 1.27 1.30 1.58 1.69 1.14
TR24E5R178(K) 1.24 1.56 1.62 1.58 1.24
TR24E5R248(K) 1.21 1.05 1.52 1.55 1.28
TR24%E5R318(K) 1.18 1.25 1.50 1.68 1.10
FR24%E6A7H(K) 1.19 1.33 1.55 1.63 1.12
TR24%E6R 148 (K) 1.19 1.20 1.50 1.66 1.08
TR24%E6R218(K) 1.11 1.26 1.45 1.50 1.06
TR244%6A288(K) 1.13 1.24 1.45 1.49 1.05
FR244%7 A5 (K) 1.12 1.28 1.42 1.54 1.18
FR24%E7 128 (K) 1.14 1.27 1.47 1.55 1.11
FR24E7R 198 (K) 1.13 1.25 1.44 1.51 1.07
FR244E7A268(K) 1.13 1.21 1.40 1.54 1.02
FR24%E8 A28 (K) 1.08 1.20 1.39 1.48 1.01
FR24%E8A9H(K) 1.10 1.22 1.45 1.56 1.02
TR244E8R 168 (K) 1.08 1.26 1.41 1.55 1.03
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T 2448 A23H (K) 114 1.26 1.42 1.56 1.01
T 2448 A30H (K) 1.10 1.25 1.41 1.55 1.01
FH2459A6H(K) 1.12 1.19 1.33 1.57 0.97
FR24F9A 13 (K) 1.09 1.22 1.40 1.50 0.99
FR2449A20H (K) 1.12 1.27 1.41 1.56 0.99
FR24F9A27H(K) 1.1 1.23 1.36 1.49 0.96
FR24%1084A(K) 1.12 1.23 1.34 1.51 0.99
FH24%108 118 (K) 1.16 1.23 1.33 1.49 0.97
FH24%10818H (K) 1.10 1.32 1.39 1.50 0.92
FH24%10H25H (K) 117 1.35 1.37 153 0.98
FER24%11B18(K) 1.13 1.28 1.27 1.47 0.92
FR24%11H8A(K) 1.16 1.31 1.33 1.51 0.94
FR24%11 A 158 (K) 1.12 1.31 1.33 1.52 0.95
T 244511 A 228 (K) 1.12 1.30 1.32 1.47 0.95
T 24411 A29H (K) 1.12 1.36 1.36 1.51 0.94
FR24% 12060 (K) 1.07 1.30 1.28 1.48 0.92
FR24%12A 138 (K) 1.07 1.25 1.27 1.40 0.96
T 244512 A20H (K) 1.10 1.33 1.26 1.46 0.96
FR24%12A27H (K) 1.1 1.31 1.27 1.44 0.94
FH25E1F4E (%) 1.04 1.23 1.22 1.48 0.93
F25%18108 (K) 1.11 1.29 1.22 1.42 0.91
FER25%1B17H(K) 0.82 1.1 0.99 1.10 0.79
T 2551 A 24H (K) 0.78 117 1.03 1.03 0.79
TR25%1A318(K) 0.83 1.26 117 1.17 0.86
FH25%2A7H(K) 0.98 1.24 1.19 1.27 0.91
FH255%2A 148 (K) 1.01 1.24 1.16 1.34 0.91
FR2552 8218 (K) 1.03 1.21 1.16 1.29 0.90
T 2542 A28 H (K) 0.97 1.25 1.22 1.26 0.87
TR2553A78(K) 1.02 1.24 1.18 1.34 0.88
T 2543 A 148 (K) 1.07 1.23 1.24 1.44 0.90

T 2543 H21H (K) 0.99 1.15 114 1.27 0.83
T L2543 F28H (K) 0.91 1.11 1.09 1.29 0.78
FH25%4F40(K) 0.83 1.07 1.03 1.12 0.78
FR255%4 A 118 (K) 0.89 1.11 1.08 1.21 0.80
T 2544 A18H (K) 0.91 1.09 1.08 1.31 0.82
T 2544 A25H (K) 0.89 1.07 1.06 1.26 0.80
TR25%5A28(K) 0.90 1.07 1.06 1.28 0.81
TR2555098(K) 0.80 1.04 0.99 1.17 0.72
T 2545816 H(K) 0.84 1.00 0.99 1.13 0.75
T L2545 F23H (K) 0.87 1.06 1.05 1.24 0.78
T L2545 H 308 (K) 0.85 1.06 1.01 1.14 0.75
THi2556H68(K) 0.87 1.07 1.01 1.25 0.75
T 2546 A 13H (K) 0.90 1.00 1.00 1.22 0.68
T 2546 A 208 (K) 0.88 1.02 0.96 1.18 0.72
T 2546 27 H(K) 0.82 0.97 0.92 1.12 0.69
FH25%7A4E(K) 0.86 0.99 0.97 1.17 0.74
FRH25%7A 118 (K) 0.81 0.99 0.96 1.20 0.71
T 2547 A18H (K) 0.84 0.96 0.93 1.10 0.67
T 2547 A25H (K) 0.84 0.99 0.95 1.19 0.68
THi25%8H18(K) 0.83 1.05 0.96 1.10 0.68
THi25%8H8E(K) 0.82 0.99 0.91 1.13 0.64
T 2548158 (K) 0.84 0.94 0.88 1.06 0.59
T L2548 A 22H (K) 0.83 0.98 0.89 1.14 0.67
T 2548 H29H (K) 0.82 0.99 0.92 1.08 0.62
FHi2559A58(K) 0.79 0.98 0.88 1.1 0.63
TR2549 A 128 (K) 0.81 0.99 0.90 1.09 0.66
T 2549 A 198 (K) 0.80 0.98 0.92 113 0.66
T 2549 A 26 H(K) 0.88 1.05 0.93 1.16 0.66
FH25%10A3H (K) 0.83 1.06 0.98 117 0.68
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TRk25%108 108 (K) 0.82 0.98 0.91 1.09 0.62
TR25%108178(K) 0.82 1.03 0.93 1.14 0.67
TRk25% 108248 (K) 0.77 0.90 0.85 0.97 0.54
TRk25%108318(K) 0.78 0.95 0.88 1.07 0.58
FR25%11A78(K) 0.78 0.97 0.93 1.14 0.62
ER25%11A148(K) 0.82 1.01 0.98 1.14 0.65
ER25%E11A218(K) 0.78 0.93 0.85 1.10 0.57
FR254% 11288 (K) 0.82 1.02 0.92 1.14 0.65
FR25412A58(K) 0.81 1.01 0.92 1.15 0.67
FERE25F128128(K) 0.77 0.93 0.86 0.98 0.61
FERE25F 128198 (K) 0.80 0.93 0.89 1.13 0.62
FERE25F 12826 H(K) 0.72 0.87 0.83 0.98 0.59
ERL26FE1B9B (K) 0.78 0.97 0.89 1.09 0.62
FERE26FE1B16H(K) 0.73 0.89 0.81 0.95 0.54
FERE265E1 B 23H(K) 0.79 0.97 0.91 1.11 0.66
FERE265E1 B 30H (K) 0.76 0.92 0.85 1.00 0.57
FERL265E2H6H (K) 0.76 0.93 0.87 1.06 0.61
FERE265E2H13H(K) 0.50 0.77 0.67 0.75 0.50
FERL26E2H21H (%) 0.33 0.50 0.40 0.49 0.32
FERE265E2H27H(K) 0.44 0.78 0.54 0.63 0.43
FERE265E3H6H (K) 0.58 0.94 0.78 0.94 0.62
TER26FE3A138(K) 0.59 0.86 0.79 0.87 0.51
TER26FE3H208(K) 0.69 0.81 0.78 0.88 0.49
FER26FE3A27H(K) 0.77 0.94 0.85 1.05 0.63
FERE265E4 3B (K) 0.71 0.85 0.81 0.98 0.52
FERE265E4H10H (K) 0.75 0.95 0.89 1.04 0.64
FERL26FE4B17H(K) 0.78 0.92 0.91 1.10 0.63
FERL265F4H24H(K) 0.77 0.85 0.87 0.96 0.54
FERL26E5H8 18 (K) 0.75 0.90 0.88 1.06 0.61
FERE265E5H8H (K) 0.76 0.96 0.89 1.11 0.52
TER26FE5H158(K) 0.77 0.94 0.89 1.11 0.53
TER26FE5H228(K) 0.74 0.91 0.85 1.02 0.55
TER26FE5H298(K) 0.70 0.91 0.87 1.05 0.51
FERE265E6 A58 (K) 0.73 0.89 0.85 0.97 0.48
TER26FE6H128(K) 0.67 0.90 0.84 1.02 0.54
TER26FE6 198 (K) 0.77 0.94 0.88 1.03 0.53
TR26FE6 268 (K) 0.69 0.85 0.78 0.97 0.48
FERE26E7HA3B (K) 0.70 0.92 0.84 1.02 0.52
FERE26E7H10H(K) 0.70 0.89 0.80 0.98 0.53
ERL26E7HA17H(K) 0.66 0.85 0.76 0.90 0.47
FERE265E7H24H(K) 0.73 0.91 0.83 1.01 0.51
FERE265E7HA31H(K) 0.73 0.94 0.80 1.03 0.38
FER265E8A7H(K) 0.67 0.81 0.73 0.73 0.34
TR26%8 A 14H(K) 0.66 0.83 0.82 0.89 0.36
TR26%8H21H(K) 0.66 0.83 0.79 0.87 0.37
TR265%8A28H(K) 0.32 0.76 0.75 0.82 0.33
ER265E9R48(K) 0.27 0.84 0.86 1.00 0.35
TR26F9AR11H(K) 0.29 0.40 0.83 0.82 0.35
TR2659R 18H(K) 0.27 0.30 0.71 0.82 0.33
TR26%9A25H(K) 0.28 0.32 0.57 | B te £ 1= & 0.32
TR264 10828 (K) 0.29 0.32 0.56 0.55 0.32
TR264 10898 (K) 0.26 0.30 0.51 0.59 0.31
TR265E10A 16 B(K) 0.27 0.30 0.56 0.60 0.33
TR265E10A238(K) 0.28 0.31 0.50 0.67 0.33
FRE26510A 308 (K) 0.26 0.31 0.48 0.60 0.29
TR26%E11A68(K) 0.29 0.31 0.53 0.60 0.32
FRk26511 8138 (K) 0.28 0.31 0.52 0.64 0.32
FRk265%11 208 (K) 0.26 0.31 0.47 0.57 0.31
FRE26511A27H(K) 0.25 0.27 0.42 0.57 0.29
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FR26% 12840 (K) 0.23 0.28 0.45 0.56 0.28
FHi26&E 128118 (K) 0.24 0.29 0.46 0.54 0.29
FHi26512818H (K) 0.24 0.27 0.42 0.53 0.26
FHi265 128250 (K) 0.25 0.27 0.44 0.52 0.26

FH27E1A8HE(K) 0.24 0.29 0.43 0.52 0.27

TR278E1A158(K) 0.24 0.27 0.45 0.55 0.29

TR2781A228(K) 0.24 0.28 0.43 0.56 0.29

TR2781A298(K) 0.24 0.28 0.44 0.52 0.28

FH27E2A50(K) 0.26 0.32 0.45 0.58 0.30

TR27&E2A128(K) 0.25 0.30 0.47 0.57 0.30

TR2782A198(K) 0.24 0.27 0.42 0.48 0.29

TR2782A26H(K) 0.25 0.30 0.46 0.60 0.30

TR27&3A58(K) 0.24 0.27 0.44 0.52 0.29

TRE27E3A 128 (K) 0.26 0.29 0.41 0.56 0.28

TRE27E3A 198 (K) 0.25 0.28 0.43 0.55 0.29

T L2743 A 26H (K) 0.26 0.29 0.47 0.59 0.29

FHR27E4R28(K) 0.25 0.29 0.47 0.52 0.30
FHR27E4R9E(K) 0.26 0.30 0.48 0.53 0.30

TR278E4A16B(K) 0.25 0.28 0.44 0.56 0.29

TR2784A238(K) 0.25 0.28 0.46 0.57 0.28

TR2784A308(K) 0.26 0.30 0.47 0.58 0.28

TR27E5A7H(K) 0.24 0.29 0.44 0.58 0.30

TRE274E5A 148 (K) 0.26 0.29 0.46 0.58 0.30

TRE274E5A218(K) 0.25 0.29 0.45 0.55 0.30

T L2745 A28 (K) 0.26 0.29 0.48 0.58 0.29

TR27E6H4B(K) 0.23 0.29 0.45 0.52 0.28
TRE27E6A118(K) 0.24 0.28 0.42 0.54 0.28
TRE2746A18H (K) 0.25 0.28 0.47 0.57 0.29
T RE2746 A25H (K) 0.24 0.29 0.43 0.52 0.28
FEHR7TETA2B(K) 0.23 0.30 0.46 0.52 0.29
FHR7TETAIA(K) 0.24 0.30 0.46 0.53 0.29
TR27&E7A16B(K) 0.24 0.27 0.43 0.55 0.27
TR2787A238(K) 0.22 0.25 0.39 0.44 0.26
TR2787A308(K) 0.23 0.26 0.40 0.51 0.27
TR2758A6B(K) 0.21 0.25 0.40 0.50 0.26

TRE2748 A 138 (K) 0.23 0.27 0.43 0.54 0.28

T L2748 H20H (K) 0.23 0.26 0.42 0.52 0.27

TRE2748H27H(K) 0.23 0.26 0.41 0.54 0.28

TR2759A38(K) 0.23 0.27 0.43 0.53 0.28

TRE2749A 108 (K) 0.20 0.23 0.38 0.49 0.22

TR27E9A17H(K) 0.22 0.26 0.43 0.55 0.26

TRL2749H 24 (K) 0.22 0.28 0.40 0.42 0.26

FR27TE10818(K) 0.23 0.28 0.43 0.51 0.28

FR27E1088E (K) 0.23 0.27 0.41 0.51 0.27
FH27E108 158 (K) 0.23 0.27 0.42 0.50 0.27
FH27E10H228 (K) 0.23 0.28 0.40 0.52 0.27
FH27E10H298 (K) 0.23 0.27 0.41 0.48 0.26

FR27E11 A58 (K) 0.22 0.25 0.39 0.48 0.25
FERR27E11B128(K) 0.21 0.26 0.41 0.50 0.26
FEHR27E11B198 (K) 0.20 0.24 0.40 0.49 0.25
FH27E11H26H (K) 0.20 0.25 0.39 0.49 0.25

FR27TE12830(K) 0.20 0.24 0.39 0.49 0.25
FH27E128108 (K) 0.20 0.25 0.41 0.50 0.26
FERR27TE12B178(K) 0.21 0.26 0.40 0.48 0.25
FR27E12A 248 (K) 0.22 0.26 0.40 0.48 0.24

FH28E1A7H(K) 0.21 0.27 0.41 0.48 0.24

T 2841 A 148 (K) 0.20 0.27 0.40 0.49 0.24

T 2841 H218(K) 0.19 0.26 0.37 0.39 0.22

T 2841 H28H (k) 0.20 0.26 0.38 0.45 0.22
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FR28E2A4H (K) 0.20 0.27 0.39 0.50 0.25
FHi28%2A18H(K) 0.20 0.25 0.39 0.48 0.23
FHi28%2A25H (K) 0.20 0.25 0.40 0.50 0.25

FR2843A3A (K) 0.20 0.25 0.38 0.47 0.24
FH28%3A10H(K) 0.21 0.25 0.38 0.49 0.24
FH28%3A17H(K) 0.20 0.24 0.37 0.47 0.24
FHi28%3A24H (K) 0.21 0.27 0.40 0.52 0.25
TR28&3A318(K) 0.22 0.25 0.38 0.50 0.24

FR28E4ATA(K) 0.21 0.26 0.38 0.49 0.24
FH28%4 14 (K) 0.18 0.24 0.35 0.46 0.23
FH28%4A21H(K) 0.20 0.24 0.37 0.50 0.23
FH28%4A28H (K) 0.20 0.25 0.37 0.46 0.24
TR28&5H8128(K) 0.19 0.24 0.35 0.46 0.23
TR28&58198(K) 0.19 0.24 0.36 0.48 0.24
TRi28%5H26H(K) 0.19 0.23 0.35 0.47 0.23

FH28%6A2H(K) 0.19 0.24 0.36 0.47 0.23

FH28%6H9H (K) 0.18 0.24 0.35 0.48 0.23
TH28%6H16H(K) 0.19 0.24 0.35 0.47 0.23
TH28%6H23E(K) 0.19 0.24 0.35 0.47 0.22
TH28%6H308(K) 0.19 0.26 0.35 0.46 0.23

FER28E7TATA(K) 0.19 0.23 0.35 0.45 0.22
FH28%7A14H(K) 0.18 0.24 0.34 0.46 0.22
FH28%7A218(K) 0.19 0.24 0.35 0.45 0.22
FH28%7A28H (K) 0.18 0.25 0.34 0.45 0.22

FH28%8F4H(K) 0.18 0.24 0.34 0.44 0.21
TH28%8H18H(K) 0.18 0.23 0.36 0.44 0.20
TRi28%8A258(K) 0.19 0.25 0.36 0.45 0.22

FH28E9A 18 (K) 0.19 0.26 0.35 0.44 0.22
FH28%9A8H (K) 0.18 0.23 0.33 0.45 0.22
TR28%9A158(K) 0.19 0.23 0.33 0.43 0.22
TR28%9A29E (K) 0.17 0.24 0.35 0.43 0.22
TH28%E10A6H (K) 0.19 0.24 0.34 0.45 0.21
FR285108 138 (K) 0.19 0.26 0.37 0.46 0.22
T 284108208 (K) 0.20 0.26 0.36 0.46 0.22
F 28410827 H (K) 0.19 0.22 0.35 0.45 0.20
FR28% 118108 (K) 0.18 0.28 0.36 0.46 0.23
FR28E11B17H(K) 0.19 0.28 0.37 0.46 0.23
FR28% 118248 (K) 0.18 0.25 0.34 0.43 0.23
TH28E12A18(K) 0.18 0.28 0.34 0.43 0.24
T 28 12A8A (K) 0.18 0.25 0.34 0.43 0.21
FR28% 128158 (K) 0.18 0.25 0.33 0.43 0.24
FR28% 128228 (K) 0.18 0.27 0.34 0.43 0.22
T A28 128288 () 0.19 0.27 0.36 0.40 0.22

FR29%1 A58 (K) 0.18 0.27 0.34 0.45 0.22
FH29%1 A 1268 (K) 0.19 0.26 0.35 0.43 0.22
FH29%1 A 198 (K) 0.17 0.26 0.34 0.40 0.21
FH29%1 A26H (K) 0.17 0.25 0.31 0.40 0.20

FER29%2A20 (K) 0.18 0.24 0.33 0.45 0.24

FR29%2A9A (K) 0.18 0.26 0.33 0.44 0.22
FH29%2A 16 (K) 0.17 0.26 0.34 0.43 0.21
FH29%2A230 (K) 0.18 0.26 0.34 0.44 0.22

FH29%E3A20(K) 0.18 0.26 0.35 0.43 0.22

FH29E3A9H (K) 0.19 0.27 0.36 0.44 0.22
T 2053168 (K) 0.19 0.25 0.34 0.43 0.21
FR290%3A23H8(K) 0.18 0.26 0.35 0.41 0.21
FR290%3A308(K) 0.19 0.25 0.35 0.44 0.22

FR2954 R4B (K) 0.18 0.25 0.34 0.42 0.22
FR20F4A118(K) 0.19 0.25 0.34 0.43 0.22
T 2054 A 188 (K) 0.18 0.25 0.34 0.42 0.22
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FH20%E4A24H(A) 0.17 0.25 0.34 0.42 0.21
FR29%5828 (k) 0.17 0.24 0.33 0.41 0.20
FR29458 98 (k) 0.17 0.24 0.33 0.41 0.21
FH290E5816H (K) 0.17 0.23 0.33 0.41 0.20
FH29%5A23H (K) 0.17 0.23 0.33 0.41 0.19
FH290%5A29H(A) 0.16 0.23 0.33 0.41 0.19
FR2946 A6H (k) 0.16 0.24 0.33 0.41 0.18
TR20%6A128(A) 0.17 0.23 0.33 0.40 0.18
T 2956218 (K) 0.17 0.23 0.32 0.41 0.18
T 295627 H(K) 0.15 0.22 0.31 0.39 0.17
FR29%7A3E8(A) 0.16 0.21 0.29 0.38 0.17
FH29E7A 118 (K) 0.15 0.21 0.29 0.38 0.16
FR2947 8198 (K) 0.15 0.22 0.28 0.36 0.17
FR2947 8268 (k) 0.15 0.22 0.28 0.37 0.18
FH29E8 A 18 (K) 0.16 0.20 0.27 0.37 0.18
FH29E8A8H (K) 0.15 0.20 0.29 0.35 0.19
TR20%8A148(A) 0.16 0.22 0.27 0.37 0.19
T 2988 A23E (k) 0.16 0.23 0.28 0.36 0.17
T 2988 A298 (K) 0.16 0.22 0.26 0.36 0.18
FH29E9A5H (K) 0.14 0.19 0.28 0.34 0.17
TR290%9A128(K) 0.16 0.20 0.28 0.35 0.17
T 295 9A208 (k) 0.17 0.24 0.32 0.39 0.19
TR29%9A26 8 (K) 0.18 0.25 0.31 0.42 0.20
FER29%1083H(K) 0.17 0.26 0.32 0.41 0.20
FR29410 8108 (K) 0.17 0.26 0.31 0.40 0.18
FER29%10 8178 (K) 0.17 0.25 0.32 0.40 0.19
FR29% 10248 (K) 0.17 0.25 0.32 0.41 0.20
FER29%11 8 1H(K) 0.18 0.24 0.32 0.42 0.19
FER29%11B7H(K) 0.18 0.24 0.31 0.42 0.20
FER29F 11 B148(X) 0.17 0.25 0.34 0.40 0.19
FER29F11B218 () 0.18 0.24 0.29 0.40 0.19
FR29%118278(B) 0.18 0.24 0.33 0.40 0.19
FER29%1285H(K) 0.19 0.25 0.34 0.41 0.19
FER29%128118(B) 0.18 0.26 0.32 0.40 0.20
FER29% 128198 (X) 0.17 0.24 0.33 0.40 0.18
FR29% 128268 () 0.18 0.26 0.32 0.40 0.19
TR30418108(K) 0.18 0.26 0.34 0.38 0.21
FH0E1A16H (K) 0.18 0.26 0.31 0.41 0.19
FH30E1A220(A) 0.18 0.25 0.31 0.40 0.18
FH30E1A30H (K) 0.15 0.23 0.27 0.33 0.19
FR304287H () 0.15 0.26 0.30 0.39 0.18
FH30E2A 13 (K) 0.16 0.25 0.28 0.36 0.19
FR30428218(K) 0.17 0.24 0.30 0.37 0.19
FH30&E2A26H(A) 0.18 0.23 0.29 0.39 0.20
FR304387H (k) 0.16 0.25 0.28 0.38 0.18
FH30E3A 13 (K) 0.17 0.24 0.30 0.38 0.19
FH30&E3A20H (K) 0.17 0.22 0.29 0.39 0.19
FHB0&E3A27H (K) 0.18 0.25 0.30 0.39 0.18
FR304E4 A3E (K) 0.17 0.25 0.32 0.38 0.19
FH30E4A 108 (K) 0.17 0.26 0.30 0.40 0.18
FH30E4A16H(A) 0.17 0.24 0.28 0.39 0.18
FH30&E4A23E(A) 0.18 0.26 0.32 0.40 0.21
FR30458 18 (k) 0.18 0.24 0.31 0.39 0.20
FER304587H(A) 0.18 0.26 0.31 0.38 0.20
FH30E5A15H (K) 0.17 0.22 0.28 0.38 0.18
FH30E5A22H (K) 0.16 0.21 0.30 0.38 0.19
FH30E5A29H (K) 0.16 0.18 0.27 0.37 0.17




A BER] T 15 D IRIE SR E A E 5 R el

FEREI0E6A5A () 0.17 0.21 0.30 0.34 0.17
FER30E6A12H(K) 0.17 0.23 0.28 0.30 0.14
FERL30E6 A 198 () 0.17 0.23 0.28 0.30 0.17
FRL30E6A26H(K) 0.17 0.23 0.28 0.35 0.17
FEREI0ETAIA(N) 0.17 0.21 0.28 0.33 0.17
FERLB0E7A108(K) 0.15 0.21 0.27 0.33 0.17
FERB0ETA17H(K) 0.15 0.24 0.27 0.33 0.17
FERB0E7A248(K) 0.16 0.24 0.27 0.34 0.17
FERB0E7A3TA(K) 0.16 0.22 0.27 0.33 0.17
FERLI0ESATH(N) 0.17 0.23 0.25 0.34 0.16
FR30EBA148(K) 0.15 0.25 0.25 0.34 0.17
FR30E8A21H(K) 0.17 0.23 0.28 0.35 0.18
FRL30E8A28H(K) 0.16 0.24 0.25 0.35 0.18
FERLI0FEIA4A(N) 0.16 0.23 0.27 0.33 0.18
FERB0FEIA11B(K) 0.16 0.22 0.24 0.32 0.17
FR30E9A18H(K) 0.17 0.23 0.26 0.34 0.18
FR30E9A25H(K) 0.14 0.22 0.25 0.32 0.17
FR30FE10A2H(K) 0.14 0.21 0.25 0.32 0.17
FR30FE10A9H(K) 0.16 0.22 0.28 0.33 0.17
FERLI0FE10R 168 () 0.15 0.23 0.26 0.33 0.17
FERLI0FE10A238 () 0.16 0.23 0.26 0.33 0.18
FERLI0FE10A308 () 0.15 0.24 0.24 0.34 0.17

FRR30FE11A6H(K) 0.16 0.23 0.24 0.35 0.18
ERLI0E11RA13A () 0.16 0.22 0.25 0.34 0.18
FERLI0FE11A208 () 0.16 0.21 0.26 0.34 0.18
ERLI0FE11A27A () 0.17 0.21 0.25 0.35 0.18

FERR30FE12A4H(K) 0.17 0.21 0.24 0.36 0.18
ERLI0E12A11B(X) 0.16 0.23 0.25 0.34 0.17
FERLI0FE12R18B () 0.15 0.20 0.22 0.30 0.17
FERI0FE12A27H(K) 0.15 0.20 0.22 0.30 0.17

ERI1E1RA48(R) 0.12 0.20 0.22 0.30 0.14

ERI1E1ABA(N) 0.13 0.22 0.22 0.31 0.15
ER31E1A158(K) 0.13 0.23 0.23 0.30 0.16
FER31E1A228(K) 0.13 0.22 0.23 0.30 0.15
FER31E1A308(K) 0.14 0.22 0.23 0.32 0.15

ERI1E2R58 () 0.15 0.23 0.23 0.34 0.16
ER31E2R128(K) 0.15 0.21 0.21 0.32 0.15
FER31E2R198(K) 0.15 0.21 0.21 0.32 0.15
FR31E2H26H(K) 0.15 0.20 0.22 0.31 0.15

ERI1EIASA(N) 0.15 0.21 0.22 0.31 0.15
ERB1E3RA 128 () 0.15 0.19 0.21 0.28 0.15
ERB1E3RA 198 () 0.15 0.20 0.20 0.28 0.15
FRB14E3A268 () 0.15 0.19 0.20 0.28 0.16

TR31E4R2B(K) 0.15 0.20 0.20 0.29 0.16

TRB1E4R9B(K) 0.15 0.20 0.20 0.29 0.16
ERB1E4R 168 () 0.14 0.20 0.21 0.29 0.16
FRB1E4R238 () 0.14 0.20 0.20 0.28 0.15

SHMTESATH(KN) 0.13 0.19 0.21 0.27 0.14
HHMTESA14B(K) 0.15 0.20 0.21 0.25 0.15
HHMTESA21B(K) 0.13 0.19 0.20 0.23 0.14
HHTESA29H (K) 0.13 0.19 0.21 0.23 0.15

SHTE6H4H(N) 0.13 0.19 0.22 0.25 0.16
[HMMTECA11B(KX) 0.13 0.20 0.23 0.26 0.15
H[HTECH18HE(K) 0.13 0.19 0.22 0.24 0.15
H[HTE6H25H8(K) 0.14 0.18 0.21 0.24 0.16

SHMTETA2H(KN) 0.12 0.18 0.21 0.24 0.15




A BER] T 15 D IRIE SR E A E 5 R el

HH266H23A 0.16 0.21 0.26 0.31 0.16

SM2&E7A1H

SR2FE7ATH(K 0.13 0.19 0.26 0.28 0.15

HHM2E7H158 (K 0.14 0.20 0.24 0.29 0.17

FHM2E7H218(X 0.14 0.20 0.21 0.29 0.16

HH2FE7H29A (K 0.15 0.19 0.23 0.25 0.16

SF248A5H (K 0.16 0.18 0.24 0.25 0.16

0.14 0.19 0.25 0.25 0.16

SHTETHIA(K) 0.14 0.18 0.21 0.24 0.16
SHTETH16B(K) 0.13 0.18 0.20 0.22 0.15
SHITETH238(K) 0.13 0.18 0.20 0.24 0.15
SHITETH308(K) 0.13 0.18 0.20 0.24 0.15

SHTESH6H(K) 0.14 0.19 0.21 0.24 0.16
SHITESH 138 (K) 0.14 0.18 0.21 0.24 0.15
SFTESH218(K) 0.13 0.17 0.21 0.23 0.15
SHITESH27TH(K) 0.14 0.17 0.21 0.24 0.15

SHITEIAIHE(K) 0.13 0.15 0.19 0.23 0.14
SHITEIA10B(K) 0.13 0.16 0.20 0.22 0.15
SHTEIA1TH(K) 0.13 0.17 0.20 0.24 0.16
SHITEIA24B(K) 0.13 0.16 0.22 0.25 0.17
SHITEI0A1H(KX) 0.14 0.17 0.21 0.26 0.16
SHMITEI10A9H(K) 0.12 0.17 0.19 0.25 0.15

SHTE10R158 () 0.12 0.17 0.18 0.26 0.15
SHITE10A238 (K) 0.1 0.16 0.17 0.24 0.15
SHITE10A298 (K) 0.12 0.16 0.18 0.26 0.15
SHMITEI11ASH(KX) 0.13 0.17 0.18 0.27 0.14
SHTE11B12B(K) 0.13 0.17 0.19 0.23 0.15
SHTE11A198(KN) 0.15 0.16 0.19 0.24 0.16
SHTE11A268(N) 0.13 0.15 0.18 0.25 0.15
SHMITE12A3H(KX) 0.15 0.17 0.19 0.26 0.16
SHTE12A108 () 0.14 0.18 0.20 0.27 0.15
SHTE12R17B(KN) 0.13 0.16 0.19 0.27 0.15
SHTE12A248(K) 0.14 0.16 0.18 0.27 0.15
SI2FE1ATA(KN) 0.13 0.16 0.19 0.25 0.16

SF2F1R148(K) 0.13 0.17 0.18 0.26 0.15

SF2F1A218(K) 0.14 0.20 0.21 0.25 0.16

SF2F1A308(K) 0.15 0.21 0.21 0.25 0.15

SI2FE2R48(K) 0.14 0.22 0.22 0.24 0.16

SF25F2R138(K) 0.15 0.25 0.23 0.26 0.15

SF25F2R188(K) 0.15 0.24 0.23 0.24 0.15

SF2F2R258(K) 0.14 0.21 0.22 0.23 0.15

SH2FE3ARA3B(KN) 0.15 0.20 0.23 0.22 0.15

SF2F3R108(K) 0.16 0.19 0.23 0.23 0.15

SF2FE3R178(K) 0.15 0.17 0.23 0.25 0.16

SF2F3R248(K) 0.14 0.18 0.23 0.26 0.16

SF2F3R318(K) 0.15 0.18 0.24 0.27 0.15

SI2FE4RA7B(N) 0.18 0.20 0.25 0.28 0.16

SF2F4R148(K) 0.16 0.21 0.29 0.25 0.16

SF2F4R218(K) 0.15 0.21 0.26 0.29 0.16

SF2F4R288(K) 0.17 0.23 0.28 0.32 0.16

SF2FE5R128(K) 0.16 0.22 0.28 0.30 0.17

SH2H5A228 (% 0.15 0.21 0.27 0.29 0.17

SF2FE5R268 (K 0.15 0.21 0.26 0.29 0.17

SH2FE6 A28 (X 0.16 0.22 0.29 0.29 0.17
SH2FE6H9B (X 0.17 0.22 0.28 0.32 0.17
SF2F6 168 (X 0.16 0.24 0.26 0.30 0.16
(K
(7k
(
(
(
(
(
(

)
)
)
)
)
)
) 0.15 0.21 0.24 0.30 0.17
)
)
)
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)

248/ 128 (K




A BER] T 15 D IRIE SR E A E 5 R el

SH248H18H(X) 0.15 0.19 0.25 0.28 0.16
SH248H258(X) 0.15 0.20 0.24 0.28 0.15
SF24E9R 1A (K) 0.15 0.19 0.25 0.28 0.16
SF24E9A8H (K) 0.15 0.21 0.27 0.29 0.16
SH2598158(X) 0.14 0.20 0.25 0.28 0.14
SH249H 238 (K) 0.15 0.21 0.26 0.29 0.16
SH249H298 (X) 0.15 0.19 0.25 0.28 0.16
SF24E10A6H (X) 0.15 0.19 0.26 0.28 0.17
SF24E10A 138 (X) 0.15 0.18 0.24 0.25 0.17
SFN2410A 208 (X) 0.15 0.22 0.24 0.27 0.16
SH24E10A27H(X) 0.15 0.21 0.25 0.28 0.16
SF24E11 A48 (K) 0.16 0.20 0.26 0.30 0.17
SF2411 8108 (X) 0.16 0.20 0.23 0.28 0.17
SH2E11A178(X) 0.16 0.20 0.22 0.28 0.16
424118258 (k) 0.15 0.20 0.23 0.29 0.16
SH2%E12A818(X) 0.16 0.21 0.23 0.29 0.17
SH24E12A8H (X) 0.16 0.21 0.24 0.28 0.17
SF2412A158 (X) 0.16 0.21 0.25 0.29 0.16
SFN24E12A 228 (X) 0.13 0.19 0.25 0.25 0.16
4FN2412A28H(R) 0.15 0.20 0.23 0.26 0.15
SFN34E1A5E(K) 0.15 0.20 0.22 0.26 0.16
SH3E1B128(X) 0.14 0.20 0.21 0.27 0.16
SH3E1B198(X) 0.15 0.20 0.20 0.26 0.17
SH3E1H26H(X) 0.16 0.21 0.23 0.30 0.18
SFN3E2A28 (K) 0.16 0.20 0.25 0.30 0.17
£H3%E28 108 (K) 0.15 0.21 0.23 0.26 0.15
SHM3E2H16H(X) 0.15 0.21 0.21 0.24 0.17
SH3E2H 248 (K) 0.18 0.21 0.22 0.30 0.16
4FN343A3H (k) 0.16 0.22 0.25 0.30 0.17
SFN3E3A9A(K) 0.17 0.22 0.25 0.30 0.18
SF3E3[16H(X) 0.16 0.21 0.22 0.29 0.17
SF3E3[23H(KX) 0.16 0.20 0.23 0.29 0.15
SF34E3H 308 (X) 0.15 0.23 0.23 0.29 0.17
SF34E4A7H(K) 0.17 0.20 0.24 0.31 0.17
SH3E4F13E(X) 0.16 0.22 0.26 0.32 0.17
43445208 () 0.15 0.21 0.25 0.30 0.16
SH3E4H27H(X) 0.16 0.22 0.26 0.30 0.18
4FN34E5A6H (K) 0.16 0.20 0.22 0.29 0.17
SF3ESH118(X) 0.15 0.21 0.25 0.29 0.16
SF3E5H18H () 0.16 0.21 0.23 0.30 0.16
S3E5H25H () 0.16 0.22 0.23 0.30 0.17
SFN3E6A 1A (K) 0.15 0.19 0.24 0.29 0.16
SFN34E6A8A (K) 0.17 0.22 0.25 0.29 0.16
SH3E6F 158 () 0.16 0.21 0.24 0.28 0.16
SH3E6H22H () 0.16 0.20 0.24 0.29 0.16
4H346 A30H (K) 0.14 0.20 0.22 0.27 0.15
SFN3E7AGA(K) 0.14 0.19 0.23 0.26 0.15
SH3ETH13H(X) 0.14 0.19 0.23 0.25 0.16
SF3ETH20H(X) 0.14 0.05 0.23 0.05 0.03
347 H26H(H) 0.15 0.20 0.23 0.25 0.16
SFN3ESA3A(K) 0.16 0.22 0.25 0.29 0.16
SF3E8H 108 () 0.15 0.20 0.24 0.28 0.16
SH3ESH17H(X) 0.15 0.20 0.24 0.28 0.17
SH3ESH24H (X) 0.13 0.19 0.23 0.27 0.16
S3ESH31H(X) 0.16 0.21 0.24 0.30 0.18
SF3EIATA(K) 0.15 0.19 0.24 0.27 0.18




A BER] T 15 D IRIE SR E A E 5 R el

SH3EIF 148 (X) 0.15 0.20 0.24 0.28 0.16
SH3EIH218(X) 0.15 0.22 0.25 0.28 0.17
SH3EIH28H(X) 0.16 0.21 0.24 0.29 0.16
SH3E10A5H (X) 0.15 0.19 0.23 0.29 0.16
SH3E10A118(B) 0.15 0.20 0.25 0.29 0.16
SH3E10A198 (X) 0.15 0.19 0.24 0.27 0.16
4H3410A258(8) 0.15 0.19 0.23 0.28 0.17
SHM3E11A28(X) 0.15 0.20 0.23 0.29 0.15
SM3%E11A8H(R) 0.15 0.21 0.23 0.28 0.16
SH3E11 8168 (X) 0.16 0.20 0.23 0.29 0.16
SF34E118248 (k) 0.15 0.19 0.23 0.28 0.18
4FN3411A30H (X) 0.14 0.20 0.24 0.28 0.14
SH3E12A7H(X) 0.15 0.20 0.22 0.28 0.15
SH3E12A148 (X) 0.14 0.19 0.22 0.27 0.16
SH3E12A218(X) 0.15 0.20 0.22 0.27 0.17
SHN34E12A28H (X) 0.11 0.18 0.19 0.23 0.15
SH4E1R4B(K) 0.13 0.20 0.22 0.23 0.15
SHAE1B11B(X) 0.11 0.18 0.22 0.24 0.15
SHA%E1B18H(X) 0.13 0.19 0.21 0.25 0.16
SHA%E1H258(X) 0.12 0.19 0.22 0.26 0.16
SH4E2R 1A (K) 0.13 0.20 0.21 0.26 0.16
SF44E2A8H (K) 0.13 0.19 0.21 0.25 0.15
SHA%E2H158(X) 0.14 0.18 0.21 0.25 0.16
SHA%E2H24H(K) 0.12 0.18 0.19 0.21 0.15
SF4E3A1A(K) 0.12 0.19 0.20 0.25 0.15
SF44E3ABA(K) 0.14 0.19 0.21 0.25 0.14
SHMA%E3IF158(X) 0.14 0.18 0.22 0.27 0.15
£HMA%E3H23H(K) 0.13 0.18 0.21 0.25 0.15
SHA%E3H298 (X) 0.14 0.18 0.20 0.24 0.14
SF44E4A5E (K) 0.14 0.16 0.21 0.25 0.15
SH4E4 8138 (K) 0.13 0.17 0.22 0.26 0.14
SFAE4B198 () 0.14 0.19 0.22 0.27 0.14
SA%E4F26H () 0.14 0.19 0.22 0.28 0.14
4445820 (A) 0.13 0.19 0.22 0.24 0.15
SfA%E5H108 () 0.14 0.19 0.22 0.25 0.14
SH44E5818H (K) 0.14 0.19 0.23 0.26 0.14
SFAE5H24H () 0.14 0.19 0.22 0.25 0.14
SAE5H31H(X) 0.13 0.19 0.23 0.26 0.14
SF44E6A9H (K) 0.13 0.19 0.22 0.25 0.14
SFAE6H 148 (X) 0.13 0.18 0.22 0.26 0.14
SHAE6H218(X) 0.14 0.21 0.25 0.29 0.14
SA%E6H28H () 0.13 0.18 0.23 0.26 0.14
F044E7 A6H (k) 0.12 0.18 0.21 0.26 0.14
SHAETE128(X) 0.13 0.18 0.23 0.26 0.14
SHAETH198(X) 0.13 0.19 0.23 0.26 0.15
SHA%ETH26H(X) 0.12 0.18 0.23 0.26 0.13
SF44ESA2E (K) 0.12 0.16 0.23 0.26 0.14
SF44E8A9A (K) 0.12 0.16 0.21 0.23 0.13
S48 H16H(X) 0.12 0.18 0.21 0.25 0.14
SfA%E8H23H () 0.11 0.16 0.19 0.21 0.12
SH44E8H31H (K) 0.11 0.17 0.18 0.25 0.11
4F44E9A8H (K) 0.12 0.17 0.20 0.25 0.14
SHMA%EIF138(X) 0.13 0.18 0.23 0.25 0.14
SHA%E9H218(K) 0.14 0.18 0.23 0.28 0.14
SHA%EIH27H(X) 0.14 0.19 0.23 0.27 0.14
SHAE10A4E (X) 0.14 0.19 0.23 0.27 0.14




A BER] T 15 D IRIE SR E A E 5 R el

SH4E108118(K) 0.13 0.19 0.23 0.27 0.14
FHM4E108188 () 0.14 0.19 0.24 0.27 0.14
FHM4E108258 () 0.14 0.19 0.24 0.27 0.15
SHMAENMA1B(K) 0.14 0.19 0.25 0.29 0.15
SF44E11 9B (K) 0.14 0.19 0.24 0.28 0.15
FHM4E11B158(K) 0.13 0.19 0.23 0.27 0.14
FHM4E11H228(K) 0.14 0.19 0.23 0.27 0.15
FM4E11 8298 () 0.14 0.19 0.22 0.28 0.14
SH4E12H86B () 0.14 0.19 0.23 0.28 0.15
FM4E128138(K) 0.14 0.19 0.24 0.27 0.15
[HM4E128208 () 0.14 0.19 0.24 0.27 0.14
[HM4E128278(K) 0.14 0.19 0.23 0.27 0.14
SI5E1H108(K) 0.14 0.19 0.24 0.28 0.15
SM5E1F17A(K) 0.14 0.19 0.24 0.28 0.15
SM5E1H248(K) 0.15 0.20 0.27 0.30 0.16
SM5E1HA31A(K) 0.15 0.20 0.25 0.28 0.16
SHSE2H/7H(K) 0.15 0.20 0.25 0.28 0.15
SM5E2H/148(K) 0.15 0.20 0.23 0.28 0.15
FM5E2H 228 (K) 0.14 0.20 0.25 0.29 0.16
SI5E2H28R(K) 0.15 0.20 0.25 0.29 0.16
SMSEI[TH(K) 0.15 0.19 0.23 0.29 0.14
SI5E3IF 148 (K) 0.15 0.20 0.24 0.28 0.16
SI5E3IF228(K) 0.15 0.20 0.24 0.29 0.16
SI5E3IF28A(K) 0.15 0.19 0.23 0.29 0.15
SHSEAF4B () 0.15 0.18 0.23 0.27 0.15
SM5E4F11B(K) 0.14 0.18 0.23 0.27 0.16
SI5E4F 18R (K) 0.13 0.17 0.22 0.28 0.13
SI5E4F258(K) 0.12 0.19 0.26 0.28 0.13
SMSESF28 () 0.14 0.18 0.24 0.27 0.12
HM5ES5F9B (K) 0.14 0.18 0.24 0.27 0.12
SI5ESF 168 (K) 0.14 0.17 0.24 0.27 0.13
SI5ES5H23A (K) 0.13 0.17 0.23 0.26 0.12
SI5ES5H308 (K) 0.13 0.17 0.23 0.26 0.12
SH5FE6AGH(K) 0.13 0.17 0.23 0.25 0.12
SI5E6H 13 (K) 0.13 0.16 0.23 0.25 0.12
SISE6H20H(K) 0.13 0.17 0.23 0.25 0.11
SISE6A27H(K) 0.13 0.17 0.22 0.25 0.12
SHSETR4E(K) 0.13 0.17 0.22 0.26 0.12
SSETH11B(K) 0.14 0.18 0.24 0.26 0.14
SHSETH18H(K) 0.14 0.18 0.23 0.25 0.14
SHSETH258(K) 0.14 0.18 0.23 0.26 0.14
SMSESF1B(K) 0.13 0.17 0.23 0.27 0.13
SI5E8ASH(K) 0.13 0.18 0.23 0.27 0.13
SF58E8H16H(K) 0.13 0.18 0.22 0.27 0.12
SH5E8H22H(K) 0.12 0.17 0.23 0.27 0.13
SH5E8H29H (K) 0.12 0.18 0.23 0.27 0.12
SF5EIASH(K) 0.12 0.17 0.22 0.26 0.13
SM5EIF 128 (K) 0.13 0.18 0.23 0.26 0.13
SM5EIF 198 (K) 0.14 0.18 0.23 0.27 0.12
SM5EIF26R (K) 0.14 0.18 0.23 0.27 0.12
SF5E1083B(K) 0.15 0.17 0.23 0.26 0.12
SH5E108108(K) 0.16 0.17 0.23 0.26 0.13
SH5E108178(K) 0.16 0.16 0.21 0.25 0.12
54108258 (5K) 0.15 0.14 0.20 0.23 0.12
FH5E108318(K) 0.14 0.14 0.18 0.21 0.12
SHSENMATA(K) 0.13 0.13 0.15 0.19 0.12
[HM5E11B148(K) 0.14 0.16 0.21 0.24 0.14
54118228 (k) 0.14 0.17 0.22 0.25 0.14
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454118298 (k) 0.13 0.18 0.22 0.27 0.15
SF54E12A6H (K) 0.14 0.18 0.23 0.26 0.14
SF54E128138 (k) 0.13 0.18 0.22 0.26 0.14
SH54124198 (X) 0.13 0.18 0.22 0.27 0.14
SH5412 4268 (X) 0.13 0.20 0.24 0.27 0.15
SF64E1A9A (K) 0.14 0.19 0.25 0.28 0.15
SH6&E1B17H(K) 0.14 0.20 0.25 0.29 0.14
SH6&E1H238(X) 0.14 0.19 0.25 0.29 0.14
+H6&E1H318(K) 0.14 0.19 0.24 0.29 0.14
4F642A7H (k) 0.13 0.19 0.24 0.28 0.13
SHM6&E28 138 (X) 0.14 0.19 0.25 0.29 0.14
£H6&E2H208 (X) 0.14 0.18 0.25 0.29 0.14
46425 28H (K) 0.13 0.18 0.24 0.27 0.15
4F643A6H () 0.13 0.18 0.25 0.29 0.13
4£H6&E3F 138 (K) 0.14 0.18 0.26 0.29 0.14
£H6&E3H21H8(K) 0.14 0.18 0.26 0.29 0.14
4SH6&E3H27H(K) 0.14 0.18 0.27 0.29 0.13
SH64E4 A28 (K) 0.13 0.18 0.26 0.29 0.13
SH6&E4B118(K) 0.12 0.17 0.23 0.29 0.12
SH6&E4B17H(K) 0.12 0.17 0.22 0.29 0.13
SH6&E4H22H(H) 0.13 0.17 0.23 0.27 0.13
4£H6&E4H30H (X) 0.13 0.16 0.22 0.28 0.13
SF64E5A7H (K) 0.13 0.16 0.22 0.26 0.13
SH6ESH 148 (X) 0.13 0.16 0.21 0.27 0.13
46458228 (K) 0.13 0.16 0.20 0.28 0.14
46458298 (K) 0.12 0.14 0.17 0.28 0.14
SHN64E6A4H (K) 0.12 0.15 0.20 0.27 0.13
46468128 (K) 0.12 0.15 0.20 0.26 0.13
46468198 (K) 0.12 0.14 0.20 0.26 0.12
S6E6H25H (X) 0.12 0.15 0.21 0.26 0.13
SF64E7A2H (K) 0.12 0.14 0.20 0.26 0.13
FN64E7A9A (K) 0.12 0.14 0.20 0.26 0.13
S6ETH16H(X) 0.12 0.14 0.19 0.25 0.13
S6E7H23H(X) 0.12 0.13 0.19 0.25 0.12
647 H30H () 0.12 0.13 0.18 0.26 0.12
FN64E8A6H () 0.12 0.13 0.17 0.26 0.12
Sf6ESH13H () 0.12 0.13 0.18 0.25 0.12
648 H20H () 0.12 0.13 0.17 0.26 0.13
SF6ESH27H(X) 0.12 0.14 0.17 0.26 0.13
4F649A2H(A) 0.12 0.13 0.18 0.26 0.12
6B 108 (X) 0.12 0.13 0.17 0.26 0.12
4H649818H (K) 0.11 0.13 0.17 0.25 0.12
SH6EIF24H () 0.12 0.13 0.17 0.24 0.13
SF6E10A1H(X) 0.12 0.14 0.17 0.24 0.12
SH6E108 108 (K) 0.11 0.14 0.17 0.23 0.13
SH6E108158 () 0.11 0.14 0.18 0.23 0.13
SH6E10H228 () 0.11 0.15 0.18 0.23 0.13
SH6E10H29A (k) 0.11 0.15 0.18 0.23 0.13
SH6E10A31H(K) 0.12 0.14 0.17 0.23 0.12
4F06411 A6H (K) 0.12 0.15 0.18 0.22 0.12
SH6E11A128(K) 0.13 0.15 0.17 0.23 0.13
SH6E11A198 () 0.13 0.14 0.18 0.23 0.12
4F064E11 A27 B (k) 0.12 0.15 0.17 0.24 0.12
SH6E12A3H(X) 0.11 0.16 0.17 0.23 0.12
SH6E128108 (k) 0.11 0.16 0.18 0.23 0.12
SH6E12817H(K) 0.12 0.14 0.18 0.22 0.13
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SH64E12A248 (X) 0.12 0.14 0.18 0.23 0.12
SH7E1ATACK) 0.12 0.14 0.17 0.23 0.12
SH7E1B148(X) 0.12 0.14 0.17 0.23 0.12
SH7E1B218(X) 0.12 0.15 0.18 0.24 0.13
SHM7E1H28E(X) 0.12 0.15 0.20 0.27 0.13
SH7E2R4B (K) 0.12 0.16 0.19 0.26 0.13
SHM7E28128(K) 0.12 0.15 0.19 0.24 0.12
SHM7E2818H(X) 0.14 0.15 0.20 0.25 0.13
SHM7E2H826H(K) 0.13 0.15 0.19 0.27 0.13
4743858 (k) 0.14 0.14 0.19 0.26 0.12
SH7EIB11B(X) 0.13 0.13 0.18 0.27 0.13
SHM7E3B198(K) 0.12 0.15 0.18 0.29 0.13
SHM7E3H26H(K) 0.13 0.14 0.20 0.29 0.13
SH7E4R1A(K) 0.13 0.13 0.20 0.29 0.13
SH7E4A9H () 0.14 0.13 0.21 0.28 0.13
SH7EAB158(X) 0.14 0.13 0.20 0.27 0.13
SH7EAB228(X) 0.14 0.13 0.20 0.27 0.13
SHM7E4H308 (K) 0.13 0.13 0.19 0.26 0.13
SH7E5A7H (K) 0.14 0.13 0.19 0.26 0.13
SHM7ESB138(X) 0.14 0.14 0.19 0.27 0.13
SHM7E5H218(K) 0.13 0.14 0.20 0.27 0.13
SH7E5828H (K) 0.14 0.14 0.18 0.26 0.13
SF74E6A4H (K) 0.13 0.14 0.20 0.26 0.12
SHM7E6B108(X) 0.13 0.14 0.19 0.26 0.13
SH7ECB17H(X) 0.14 0.13 0.19 0.26 0.12
£HM7E6H238(H) 0.13 0.14 0.20 0.27 0.12
747 A28 (K) 0.13 0.15 0.20 0.27 0.13
SH7ETABA(K) 0.13 0.14 0.21 0.27 0.12
SH7ETE158(X) 0.12 0.14 0.20 0.27 0.12
SM7ETH228(X) 0.13 0.15 0.19 0.27 0.12
SHM7ETH298(X) 0.13 0.13 0.20 0.26 0.13
SH74E8A4H(A) 0.13 0.14 0.20 0.26 0.12
SM7ESH12H(X) 0.13 0.14 0.19 0.25 0.12
SHM7ESH 198 (X) 0.13 0.15 0.20 0.25 0.12
SH7E8H27H(K) 0.14 0.14 0.19 0.24 0.12
SH74E9A18(A) 0.13 0.14 0.18 0.26 0.11
SF7HEIA9A(K) 0.13 0.15 0.19 0.26 0.12
SH7EIA17H(K) 0.13 0.16 0.19 0.26 0.12
SH7EIA24H (K) 0.13 0.14 0.20 0.26 0.12
SfM7E9H829H8(H) 0.13 0.13 0.21 0.26 0.12
SM74E10A6H(B) 0.14 0.14 0.19 0.24 0.12
SH7E108148(K) 0.13 0.14 0.19 0.26 0.12
SH7E10A218(X) 0.12 0.13 0.19 0.26 0.12
SH7E10828H () 0.13 0.14 0.19 0.26 0.13
SM7EN1BAE(N) 0.12 0.14 0.19 0.25 0.12
SF7411 8128 (k) 0.13 0.14 0.19 0.27 0.12
SH7E11A18B(K) 0.13 0.14 0.20 0.27 0.13
SH7E11A258(X) 0.13 0.14 0.20 0.27 0.12
SM7E12A18(B) 0.13 0.13 0.20 0.26 0.13
SM74E12A8H(B) 0.13 0.14 0.20 0.26 0.12
SH7E12A18H(K) 0.13 0.14 0.20 0.26 0.12
SH7E12A238(X) 0.12 0.14 0.19 0.25 0.12
SFN84E1A6H (K) 0.13 0.14 0.19 0.25 0.12
SH8E1A14H (K) 0.13 0.14 0.18 0.26 0.13
S8 18198(H) 0.12 0.15 0.17 0.25 0.13
4H0841H28H (K) 0.12 0.16 0.18 0.24 0.12




MABEA TIZOREMSREIERER BEm
4F84E282H(A) 0.12 0.16 0.18 0.24 0.12
SH8&E2H108(X) 0.12 0.13 0.18 0.24 0.12
SH8E2H17H(X) 0.13 0.13 0.18 0.24 0.12
+H8&E2H26H (K) 0.13 0.14 0.18 0.24 0.12
4FN84E3F4H (k) 0.13 0.14 0.18 0.24 0.12
4F84E389H(A) 0.13 0.14 0.17 0.24 0.12
+8&E3H16H(H) 0.13 0.14 0.18 0.24 0.12
+H8&E3H26H (K) 0.13 0.14 0.17 0.24 0.12
+H8&E3H30H(H) 0.12 0.13 0.18 0.24 0.12
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